ClpB : diana para el diseño de bactericidas
Las chaperonas moleculares son proteínas que previenen la agregación y asisten el replegamiento de proteínas desplegadas en situaciones de estrés, así como el plegamiento durante la síntesis “de novo”. La actividad de las chaperonas se basa en su capacidad de unir secuencias hidrofóbicas que se exponen en intermediarios impidiendo su agregación y facilitando el plegamiento en su estructura terciaria nativa. 
ClpB (Hsp100) es capaz de reactivar proteínas que hayan formado agregados en condiciones de estrés prolongado en cooperación con DnaK, DnaJ y GrpE.
Con el fin de encontrar una posible diana para la obtención de nuevos bactericidas, se ha cribado una biblioteca de 10.000 compuestos mediante la técnica de Fluorescencia Diferencial de Barrido (DSF), para seleccionar aquellos que aumentaban la estabilidad térmica de ClpB. Se mide la Tm siguiendo la fluorescencia de la sonda Sypro Orange que se une a las zonas hidrofóbicas que ClpB expone al solvente cuando se desnaturaliza térmicamente. La librería de compuestos se cribó en ausencia o presencia de nucleótidos: ATP, ADP y ATPγS. De esta manera se pudo diferenciar los ligandos que competían con el nucleótido por el mismo sitio de unión (NBD) y los ligandos que podrían tener otro sitio de unión diferente al de los nucleótidos.

Una vez seleccionados los ligandos que estabilizan a ClpB, se midió su efecto sobre la actividad ATPasa y chaperona de ClpB. Así como su viabilidad en bacterias como en células eucariotas.
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